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INTRODUCCIÓN: La micobiota intestinal representa el 0,1% del microbioma y, aunque su alteración se ha descrito en la EII, los estudios en Latinoamérica son
escasos. OBJETIVO: Caracterizar el perfil fúngico en pacientes chilenos con CU frente a controles. MÉTODOS: Se secuenciaron lavados mucosos (ITS1/ITS2, Illu-
mina) de 101 sujetos (CU-activa 30, CU-inactiva 38, controles 33). Se evaluaron diversidad y abundancia; las diferencias se analizaron con Wilcoxon y LEfSe (Lin-
ear Discriminant Analysis Effect Size) para identificar biomarcadores. Posteriormente, se correlacionaron especies diferenciales con genes inflamatorios obtenidos
por transcriptómica. RESULTADOS: La riqueza (Chao1) fue menor en CU respecto a controles y la diversidad beta mostró diferencias significativas. El índice
Ascomycota/Basidiomycota estuvo disminuido en CU, sugiriendo disbiosis. No hubo cambios a nivel de familia, pero sí en géneros y especies: disminuyeron
Nakaseomyces, Filobasidium, Yarrowia y aumentaron Rhodotorula araucariae y Saccharomyces fermentans en CU activa. Filobasidium (S. chernovii) y Rhodotorula
araucariae se asociaron con genes inflamatorios, mientras Penicillium (P. penicilloides) se identificó como diferencial en LEfSe. CONCLUSIÓN: Los pacientes con
CU presentaron menor riqueza fúngica e índice Ascomycota/Basidiomycota reducido. Estos cambios y la alteración de géneros y especies clave sugieren una inter-
acción entre micobiota e inflamación, donde Yarrowia podría tener un rol protector y Rhodotorula araucariae, S. chernovii y Penicillium contribuir al estado inflama-
torio.
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